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Fusarium graminearum es un importante patógeno de granos y una de las principales especies 
asociadas a granos de sorgo en Uruguay. Tiene un gran impacto económico en la producción agrícola 
debido a la reducción del rendimiento y la calidad del grano. Posee, además, la capacidad de producir 
micotoxinas como deoxinivalenol (DON), nivalenol (NIV) y zearalenona (ZEA), generando un riesgo para 
la salud humana y animal. En este trabajo nos propusimos evaluar la expresión de genes de F. 
graminearum implicados en la biosíntesis de las micotoxinas DON, NIV y ZEA mediante qRT-PCR en 
presencia de sorgo. Se evaluó la expresión de los genes Tri 6 y Tri 5 involucrados en la síntesis de DON, 
los genes Tri 6 y Tri 10 involucrados en la síntesis de NIV y PKs4 involucrado en la síntesis de ZEA 
mediante qRT-PCR usando EF1α como gen de referencia endógeno. Para ello, se inoculó un disco de 
micelio en medio líquido adicionado con caldo de sorgo y se incubó a 25°C durante 24, 48, 72, 96 o 144 
hs. En cada tiempo, se filtró el micelio y se realizó la extracción de ARN con RNeasy Mini Kit. Los 
controles se realizaron utilizando YEPD como medio de cultivo. Se realizaron tres réplicas por 
tratamiento. Se realizó la qRT-PCR usando SYBR Green PCR Master Mix para cada tratamiento según 
los distintos genes analizados. Se observaron diferencias en la expresión de los genes evaluados entre 
el tratamiento con sorgo y el control. En los diferentes tiempos evaluados, la expresión de estos genes 
fue mayor en presencia del caldo de sorgo comparado con el control. Este trabajo aporta información 
sobre la expresión de genes relacionados con la producción de toxinas de F. graminearum en presencia 
de sorgo en Uruguay.  
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