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O1 Analisis del transcriptoma de dos cultivares de soja en respuesta a la infeccién
con Diaporthe caulivora

Mena, E."; Reboledo, G.'; Stewart, S.2; Montesano, M." 3; Ponce de Ledn, I.!

' Departamento de Biologia Molecular, Instituto de Investigaciones Bioldgicas Clemente Estable,
Montevideo, Uruguay; 2 Instituto Nacional de Investigacion Agropecuaria (INIA), Programa Sistema
Agricola-Ganadero, INIA La Estanzuela, Colonia, Uruguay; 2 Laboratorio de Fisiologia Vegetal, Centro de
Investigaciones Nucleares, Facultad de Ciencias, Universidad de la Republica, Montevideo, Uruguay
e-mail: eilyn.mena@gmail.com

En Uruguay la soja constituye el principal producto de exportacion. Una de las enfermedades que afecta
este cultivo es el cancro del tallo, causado por Diaporthe caulivora. En este estudio se compararon dos
cultivares de soja contrastantes, Williams (susceptible) y Génesis 5601 (resistente), en respuesta a la
infeccion con D. caulivora. La enfermedad se desarrolla en ambos cultivares, observandose mayor largo
de las lesiones y biomasa del patégeno en el cultivar Williams. Mediante analisis transcriptomicos, se
observaron diferentes patrones de expresion de genes entre plantas inoculadas respecto a sus controles
y también entre cultivares. En condiciones basales Genesis 5601 presenta mayor expresion de genes
que codifican receptores involucrados en detectar a los patdégenos y genes relacionados con la defensa
vegetal. Ademas, se observé una activacion de la respuesta de defensa mas rapida en el cultivar
resistente, detectdndose temprananamente 1028 genes sobreexpresados en Genesis 5601 y solo 434
genes en Williams. Los patrones de expresion de genes regulados positivamente y el analisis de
enriquecimiento de ontologia mostraron que en la activacion de defensa vegetal juegan un rol importante
la percepcion del patdégeno, la sefalizacion, las vias hormonales, la ruta de los fenilpropanoides y las
proteinas relacionadas con la patogenicidad. Los resultados obtenidos constituyen aportes originales
sobre este patosistema y brindan informacion relevante sobre las bases moleculares y la activacion de
mecanismos de defensa en la interaccion soja-D. caulivora, los cuales pueden ser utilizados en los
programas de mejoramiento genético de soja.

Financiamiento: Proyecto CSIC: “Receptores involucrados en la defensa vegetal frente a patégenos: Un abordaje
evolutivo funcional y biotecnoldgico”. Proyecto Fondo Clemente Estable FCE_3 2022 1 172688: “Estudio de los
mecanismos de patogenicidad en especies del complejo Diaporthe/Phomopsis causantes del cancro del tallo de
Glycine max en Uruguay”

Sociedad Uruguaya de Fitopatologia / 10 de Noviembre 2023 / www.sufit.org.uy
15



